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Маркер-ассоциированная селекция
 Одной из задач, стоящей перед прикладной генетикой вптицеводстве, является поиск ДНК-маркеров, применениекоторых в практической селекции повысило бывероятность получения потомства с желательнымихозяйственно полезными признаками. Маркер-ассоциированная селекция позволяет ускоритьпроцесс селекции, так как дает возможностьидентифицировать желательные генетические свойства наранних стадиях развития особей. Выявление возможных ассоциаций SNP в генах-кандидатах с эффективностью использования кормакурами позволит в дальнейшем использовать данныегенетические маркеры для ранней оценки и отборацыплят с более низким коэффициентом конверсиикорма.



Гены-кандидаты
 На усвояемость и переваримость корма влияют в томчисле и различные пептидные гормоны, участвующие врегуляции секреторной деятельности поджелудочнойжелезы и желудка. Для предварительного анализа были отобраныследующие гены-кандидаты: секретин (SCT) и егорецептор (SCTR), xолицистокинин (CCK), грелин(GHRL), гастрин (GAST), пептид тирозин-тирозин (PYY). Секретин вместе с холицистокинином стимулируютработу поджелудочной железы и увеличивают секрециюкишечного сока, гастрин увеличивает секрецию солянойкислоты и пепсина в желудке. Холицистокинин ипептид тирозин-тирозин регулируют аппетит, вызываячувство насыщения, а грелин, напротив, являетсягормоном голода.



Секретин (SCT)
Секретин— пептидный гормон, вырабатываемый S-клетками слизистойоболочки тонкой кишки и участвующий в регуляции секреторнойдеятельности поджелудочной железы. Ген находится на 5-й хромосоме, содержит7 экзонов и 577 пн, кодирующих последовательность из 187 аминокислотныхостатков.



Секретин (SCT)
rs313375450 rs313182822 rs3386047201

F TTCTTTATGTAGCCGTGTC ACATTAGTGAGGTGTTTGAC ACATTAGTGAGGTGTTTGAC
R AGAAATGCTTACCTCTCC CTTCACATCTGTCACCAGC CTTCACATCTGTCACCAGC
Z1 ATYGTCCTGTCGCACTT AACGATGCCAAGGAAGC CCAGTACATCTGCCCC
Z2 ATYGTCCTGTTGCACTT AACGATGCCAAGGTAGC CCAGTACATCTGCTCC

Кодон TCG/TTG GAA/GTA CCC/TCC
Замена Ser/Leu Glu/Val Pro/SerC/C C/T T/T

0,25 0,6 0,15
0,7 0,25 0,05

A/A A/T T/T
0,75 0,2 0,05
0,8 0,2 0

C/C C/T T/T
0,55 0,3 0,15
0,35 0,5 0,15



Рецептор секретина (SCTR)
Рецептор секретина —рецептор, связанный с G-белком и принадлежащий ксемейству рецепторов глюкагона-VIP-секретина. Он связывает секретин, которыйявляется наиболее мощным регулятором секреции бикарбонатов, электролитов иобъема поджелудочной железы. Ген находится на 7-й хромосоме, содержит 13экзонов и 2222 пн, кодирующих последовательность из 509 аминокислотныхостатков.



Рецептор секретина (SCTR)
rs313613143 rs314830059 rs736374789 rs733897956

F ATCTCGTCCTACAAATCAC CTTCTCTTCAACCTATAGMC KGAAGAGAAGCATTGGC TGTTGCTTCATAGGAGTTC
R CGTAAGTCTGAACTCYGTC AGTCCTGCCCRAAACATC AAGCACCTACCAGAACG CAGTAGTTTGTGTCTTCAGAG
Z1 TTGACTGGCGGATAGC CCATTTTCTGCCTGTGAG AGGGGAGCTGAGAGCCAG AGGAGACTTCGCTGTA
Z2 TTGAATGGTGGATAGC CCATTTTCTGCCTTTGAG AGGGGAGCTGAGATCCAG AGGAGACTTCACTGTA

Кодон GAC/GAA CGG/TGG TGT/TTT AGC/ATC CGC/CAC
Замена Asp/Glu Arg/Trp Cys/Phe Ser/Ile Arg/His

CC/CC CC/AT AT/AT
0,1 0,4 0,5
0,1 0,4 0,5

G/G G/T T/T
0,1 0,4 0,5
0,05 0,5 0,45

G/G G/T T/T
0,75 0,25 0
0,85 0,15 0

G/G G/A A/A
0,8 0,2 0
0,85 0,15 0



Холециcтокинин (CCK)
Холецистокинин— нейропептидный гормон, вырабатываемый I-клетками слизистой оболочки двенадцатиперстной кишки и проксимальнымотделом тощей кишки. Холецистокинин увеличивает ток печёночной желчи;повышает панкреатическую секрецию, вызывает сокращение привратникажелудка, что тормозит перемещение переваренной пищи в двенадцатиперстнуюкишку. Ген находится на 2-й хромосоме, содержит 3 экзона и 1661 пн,кодирующих последовательность из 130 аминокислотных остатков.



Холециcтокинин (CCK)
rs316613466

F CCACCTCCATAAAGAAGC
R TTACGACGGGAAGTTGC
Z1 AGCACCTGAAACAGCG
Z2 AGCACCTGAAATAGCG

Кодон GTT/ATT
Замена Val/Ile

G/G G/A A/A
0,5 0,45 0,05
0,5 0,45 0,05



Грелин (GHRL)
Грелин— пептидный гормон, обладающий свойствами гонадолиберина и другимиметаболическими и эндокринными функциями, синтезируемый клетками вжелудочно-кишечном тракте. Грелин связан с повышением аппетита: передприемом пищи его концентрация наиболее высокая, а после приема она наиболеенизкая. Ген находится на 12-й хромосоме, содержит 4 экзона и 998 пн,кодирующих последовательность из 121 аминокислотного остатка.



Грелин (GHRL)
rs312295326

F TACTCAAGTTCATGTRCTTC
R AGAATGTAACCATGTGAAAG
Z1 TTAGAAACTCAGACAAAA
Z2 TTAGAAACTCGGACAAAA

Кодон CAG/CGG
Замена Gln/Arg

A/A A/G G/G
0,7 0,25 0,05
0,65 0,1 0,25



Гастрин (GAST)
Гастрин— гормон, производимый G-клетками желудка, а также G-клетками поджелудочной железы. Гастрин увеличивает секрецию солянойкислоты и пепсина в желудке, что обеспечивает оптимальный pH для действияпепсина и способствует оптимальному перевариванию пищи в желудке. Геннаходится на 27-й хромосоме, содержит 3 экзона и 439 пн, кодирующихпоследовательность из 105 аминокислотных остатков.



Гастрин (GAST)
rs737207816

F CCATGAAGACGAAGGTG
R TGAAGGGAGAGGGTCAG
Z1 CAGGCTGGAGGTGGGGC
Z2 CAGGCTGGAGTTGGGGC

Кодон ACC/AAC
Замена Thr/Asn

C/C C/A A/A
0,15 0,15 0,7
0,05 0,4 0,55



Пептид тирозин-тирозин (PYY)
Пептид YY ( пептид тирозин-тирозин)— пептидный гормон изсемейства панкреатического полипептида. Основным эффектом пептида YYявляется снижение аппетита, а также замедление желудочной, желчной ипанкреатической секреции, а также уменьшение моторной активности ЖКТ, чтоспособствует более длительному нахождению переваренной пищи в кишечнике.Ген находится на 27-й хромосоме, содержит 3 экзона и 547 пн., кодирующихпоследовательность из 133 аминокислотных остатков.



Пептид тирозин-тирозин (PYY)
27:2704342 rs3388293134 27:2704564 rs3388128131

F CCATGTGCAGCCCTTTG CCATGTGCAGCCCTTTG CCATCTCTCCATGTTGC TGTGTCCCCMCACRTAAC
R CGTGGAGTCATCGTCG CGTGGAGTCATCGTCG TGGTGCTCTTTATTGCC ACTCGGATGGGAGCAAC
Z1 CAGCCCATCGGTCCCC YGGTCCCCGCAGTGATG TCCGAGTGGGRGTGCAGC CCACAGGTCTGACATCG
Z2 CAGCCCATTGGTCCCC YGGTCCCCACAGTGATG TCCGAGTGGGRGTGTAGC CCACAGGTCСGACATCG

Кодон TCG/TTG GCA/ACA GCA/GTA CTG/CCG
Замена Ser/Leu Ala/Thr Ala/Val Leu/Pro

C/C C/T T/T
0,65 0,3 0,05
0,75 0,25 0

G/G G/A A/A
0,75 0,25 0
1 0 0

C/C C/T T/T
1 0 0

0,75 0,25 0

T/T T/C C/C
0,05 0,25 0,7
0 0,25 0,75



rs314590698 C/C C/T T/T1-20 0,25 0,6 0,1521-40 0,7 0,25 0,05
rs313721272 C/C C/T T/T1-20 0,25 0,6 0,1521-40 0,7 0,25 0,05
rs313375450 C/C C/T T/T1-20 0,25 0,6 0,1521-40 0,7 0,25 0,05
rs313933867 A/A A/G G/G1-20 0,25 0,6 0,1521-40 0,7 0,25 0,05

rs3386047201 C/C C/T T/T
1-20 0,55 0,3 0,15
21-40 0,35 0,5 0,15

5:762826:A:G A/A A/G G/G
1-20 0,55 0,3 0,15
21-40 0,35 0,5 0,15

5:762900:C:T C/C C/T T/T
1-20 0,55 0,3 0,15
21-40 0,35 0,5 0,15

Сцепленное наследованиеSCT



rs16604582 C/C C/A A/A
1-20 0,1 0,4 0,5
21-40 0,1 0,4 0,5

rs313613143 C/C C/T T/T
1-20 0,1 0,4 0,5
21-40 0,1 0,4 0,5

rs314830059 G/G G/T T/T
1-20 0,1 0,4 0,5
21-40 0,05 0,5 0,45

rs739291310 G/G G/A A/A
1-20 0,1 0,4 0,5
21-40 0,05 0,5 0,45

SCTR



rs312295326 T/T T/C C/C
1-20 0,7 0,25 0,05
21-40 0,65 0,1 0,25

rs317572724 A/A A/G G/G
1-20 0,7 0,25 0,05
21-40 0,65 0,1 0,25

GHRL



Преимущества маркер-ассоциированной селекции
 Возможность анализа и точного отбора кур,несущих желаемые генотипы Возможность работы со сложноселекционируемыми признаками Независимая от влияния окружающей средыоценка Возможность прогнозирования хозяйственно-полезных признаков кур и проведение отбораптицы на ранних стадиях ее развития.



Спасибо за внимание!


